SYLLABUS 
Naziv predmeta: KVANTITATIVNA GENETIKA
Naziv kolegija: Kvantitativna genetika
ECTS bodovi: 3
Jezik: hrvatski

Trajanje: jedan semestar (IV, VI, VIII, ljetni)
Status: izborni
Oblik nastave: 15 P + 15 S

Uvjeti za upis kolegija: Nema uvjeta

Način provjere znanja: usmeni i pismeni ispit /struktura ocjene je sljedeća: seminarska prezentacija - 30%, pismeni ispit - 70%/

Okvirni sadržaj predmeta: Kvantitativna genetika istražuje utjecaj genetičkih i ne-genetičkih činioca te njihove interakcije na fenotipsku varijabilnost složenih obilježja čovjeka. U ozračju završetka Projekta ljudskog genoma koji pruža tek polazište za istraživanja usmjerena ka razumijevanju genske determinacije morfoloških, funkcionalnih, razvojnih i svih drugih adaptivnih osobina čovjeka ovaj kolegij omogućava studentima antropologije upoznavanje s osnovnim terminima i metodologijama koje se u genetičkim istraživanjima koriste. Kolegij će uz osvrt na razvoj kvantitativno-genetičkih metoda obrađivati sljedeće tematske jedinice: razlika između kvantitativne i Mendelske genetike, kvantitativno-genetičke studije s obzirom na stupanj srodstva (blizanačke, obiteljske (uža i proširena obitelj) i populacijske (izolati, populacijska stratifikacija)), nasljednost kvantitativnih osobina (poligeni model, obiteljske korelacije, koeficijenti nasljednosti), interakcija i korelacija gena i okoliša, interakcije među genima (epistaza), kombinirani učinci jednog gena na više osobina (pleiotropija), obilježja s pragom ekspresije, izbor ciljnog fenotipa, definicija rizičnog i patološkog fenotipa te diskriminacija kronične bolesti prema procesu normalnog starenja. Student će steći i osnovne informacije o sljedećim metodama: «case-control» studija, Path analiza, analiza kompleksne segregacije, analiza vezanosti gena i analiza neravnoteže vezanosti što uključuje ovladavanje sljedećim pojmovima: kandidatski geni, genski biljezi, SNP-ovi, haplotipovi. Kolegij će također pružiti osnovne informacije o Projektu ljudskog genoma i njegovom značenju za današnju medicinsku praksu uz osvrt na etička, pravna i socijalna pitanja koja su njime inicirana.
Cilj kolegija (očekivane kompetencije): Upoznati studente antropologije s ulogom gena u razvoju kompleksnih fenotipova. Stečena znanja omogućit će studentima razumijevanje dosega i uloge gena, a time i dosega i uloge ne-genetičkih čimbenika kako u razvoju morfoloških, fizioloških, kognitivnih i psiholoških obilježja tako i u nastanku masovnih kroničnih bolesti današnjice koje su dio normalnog procesa starenja čovjeka.
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